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 چكیذٌ

ٞب افضٚدٜ  ٞب رخیشٜ ضذٜ ٚ سٚص ثٝ سٚص ثٝ ٔیضاٖ ایٗ دادٜ دادٜ  ٞب دس دبیٍبٜ ٞب ٚ سبصٔبٖ ٞبی خبْ سٛسظ ضشوز أشٚصٜ حدٓ ػظیٕی اص دادٜ

ضٛد وٝ دس ٟ٘بیز ٔٙدش ثٝ اسسمب سبصٔبٖ ٚ اسائٝ ثٟشش  ٞب اسشخشاج ٔی ٞب ثٝ سٚش ٔٙبسجی دشداصش ضٛ٘ذ، اعلاػبر ٔفیذی اص آٖ اٌش ایٗ دادٜ ضٛد. ٔی

وبٚی  ٞب دادٜ ٞب ٚخٛد داسد وٝ یىی اص ایٗ سٚش ٞب ٚ اسشخشاج اعلاػبر سٛدٔٙذ اص آٖ ٞبی صیبدی ثشای سحّیُ دادٜ ضٛد. سٚش ٞب ٔی خذٔبر سٛسظ آٖ

ٞبی صیبد سٛسظ سیسشٓ وبٔذیٛسشی  ٘یبصٔٙذ دشداصش ثٙذیٞبی خٛضٝاغّت سٚشثٙذی اسز. وبٚی، خٛضٝٞبی دادٜاسز. یىی اص ٟٕٔششیٗ سىٙیه

ٞبی ثیِٛٛطیىی دس حُ ٔسبئُ  ٞبی اخیش، سٛا٘بیی سیسشٓ ثبضذ. اص سٛی دیٍش دس سبَ ٞبی ٔٛخٛد ٔی اسز وٝ دس ثشخی ٔٛاسد خبسج اص سٛاٖ سیسشٓ

حُ ثب اسشفبدٜ ٜ  دی.اٖ.ای، أىبٖ خسشدٛی سٕبْ فضبی ساٞبی َ   ثٝ دِیُ لذسر دشداصش ٔٛاصی ثسیبس صیبد ِٔٛىٛثٝ اثجبر سسیذٜ اسز.  1وبُٔ اٖ.دی

-اسائٝ ٔی ِیذشٖٛ-ی آدِٕٗٔحبسجبس ثٙذی ٔجشٙی ثش ٔذَسٚضی خذیذ ثشای حُ ٔسبئُ خٛضٝ ضٛد. دس ایٗ ٔمبِٝ ِٛطیىی ٔیسش ٔیاص ػٍّٕشٞبی ثیٛ

ضٛد. سٚش ضیٕیبیی ثٝ غٛسر ٔٛاصی ا٘دبْ ٔی-یٛٞبی ثٞبی ٔحبسجبر ِٔٛىِٛی ثب اسشفبدٜ اص ٚاوٙصثٙذی ثب سىٙیهدس آٖ خٛضٝ ضٛد، وٝ

  ٞب اص لجُ ٘یسز.دبسخٍٛ خٛاٞذ ثٛد ٚ ٘یبصی ثٝ دا٘سشٗ سؼذاد خٛضٝٞب ثٝ خٛثی دیطٟٙبدی دس ٔمبثُ حدٓ صیبد دادٜ
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 ؛ ِِٛٝ آصٔبیصِیذشٖٛ-ٔحبسجبر ِٔٛىِٛی؛ خٛضٝ ثٙذی؛ دادٜ وبٚی؛ ٔذَ آدِٕٗ

 

Presenting A Method for Clustering Based on Adleman-Lipton Model 

Hanieh Jamshidi Goharrizi, Ali Akbar Niknafs, Majid Mohamadi 

ABSTRACT 

Today, a huge amount of raw data stored by companies and organizations  in the databases and these data 

are increasing everyday. If the data are processed properly, useful information can be extracted  from them 

that ultimately led to the promotion of their organization and help them provide better services. There are 

various methods to analyze the data and extract useful information from them, one of those is data mining. 

One of the most important techniques in data mining, is clustering. Most clustering methods require high 

processing demand by a computation system, that in some cases, beyond the capability of current systems. 

On the other hand, in recent years, the ability of biological systems to solve NP-problems has been proved. 

Due to the enormous parallel processing power of DNA molecules, it is possible to search the entire solution 

space using biological operations. In this paper a new method for solving clustering problems using 

molecular computation is presented, in which clustering techniques in molecular calculations using 

biochemical reactions are done in parallel. The proposed method responds well against a large volume of 

data  and this method do not need to know the number of clusters beforehand. 
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