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Abstract 
Background: Multiple point mutations and deletions have been detected in the 5’-UTR non-coding 
region of F gene of measles virus vaccine strains that may affect the function of fusion protein and 
viral penetration. 
Objective: To study the possible alterations in 5’-UTR non-coding sequence of F gene following a 
change in measles virus cell culture from chicken fibroblast to MRC-5 cell line. 
Methods: Concerning the importance of F gene in immunogenicity and the cellular tropism of this 
protein, the present study was performed at the Biotechnology Department of Razi Vaccine & 
Serum Research Institute, Karaj, Iran. After cloning of 5’-UTR non-coding sequence of F gene and 
amplification using a two-step RT-PCR method, the recombinant plasmid was sequenced. 
Comparing this F gene 5’-UTR sequence with standard vaccine strains by DNAMAN program, the 
possible changes which might have been occurred in F gene non-coding sequence, was determined.  
Findings: Comparing the F gene 5’-UTR sequence of AIK-C vaccine strain with two sequences of 
Parks and Mori vaccine strains was indicative of two nucleotide variations in bases 156 and 288 
after shifting the measles virus vaccine strain cell lines from chicken fibroblast to MRC-5. 
Conclusion: Regarding the changes in two nucleotides of F gene 5’-UTR non-coding sequence after 
cell culture shift from fibroblast to MRC-5 cell line for multiplication of measles virus vaccine 
strain, these alterations may affect the selection of AUG initiation codon, promote the translational 
level of fusion protein, and therefore leading to possible reduction in immunogenicity of this newly 
propagated virus vaccine strain. 
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     AIK-C ويروس سرخك سوش واكسن F ژن UTR-/5بررسي ژنوميكس تغييرات توالي 
 MRC-5هاي تكثير شده در سلول
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  چكيده

 و هـا  قرار دارد كـه بـا توجـه بـه موتاسـيون       سويه واكسن سرخك يك توالي غير معمول طولاني غيركد كنندهF ژن  UTR-/ 5 در انتهاي:زمينه
   .ثر باشدؤشده م توليد Fتواند بر عملكرد پروتئين مياي، تغييرات در اين ناحيه هاي منطقهحذف
هـاي  تكثيـر شـده در سـلول       AIK-C ويـروس سـرخك سـوش واكـسن          F ژن   UTR-/5ژنوميكس تغييرات توالي      تعيين منظوره   مطالعه ب  :هدف

MRC-5انجام شد . 
سـازي و   كلـون  پـس از  . شـد سازي رازي انجـام      سرم و واكسن   ه در بخش بيوتكنولوژي مؤسس    1385سال    اين پژوهش بنيادي در    :هاو روش  وادم

ه واكـسن  يتغييرات ژنتيكي ايجاد شده در توالي سـو  ،Fكنندة پروتئين   ژن كد UTR-/ 5يابي توالي ناحية و سپس ترادف RT-PCRتكثير با روش
  .شد  مقايسه DNAMANموجود در بانك اطلاعات ژن با استفاده از برنامة موري و پاركز هاي واكسن استاندارد ا توالي سويهمورد مطالعه ب

مشخص شد مرجع  سويه واكسن مورد مطالعه با دو توالي F ژن كد كنندة پروتئين  UTR-/ 5نتايج حاصل از تعيين توالي ناحية از مقايسه: هايافته
، در نوكلئوتيـد  MRC-5 با تغيير كـشت سـلولي از فيبروبلاسـت جوجـه بـه      AIK-C كنندة پروتئين فيوژن سوية واكسني سرخك       كه ناحية غير كد   

  .  دچار تغييرشده است288 و در نوكلئوتيد 156شمارة 
و نقش آن درميزان بيان ايـن   ن ابتدايي ژن كد كننده پروتئين فيوژAUG ناحيه در انتخاب كدون     مشاهده تغيير در   با توجه به اهميت      :گيرينتيجه
  . زايي واكسن فوق مؤثر باشدايمني  اين احتمال وجود دارد كه تغيير در نوع كشت سلول ويروس سرخك بتواند در شرايط،پروتئين

  
  واكسيناسيون ،سرخك :هاكليدواژه

 
  

  :مقدمه
 ، قبــل از دسترســي بــه واكــسن آن،بيمــاري ســرخك    

د كه سـبب مـرگ و ميـر         شبيماري خطرناكي محسوب مي   
 انـسان تنهـا ميزبـان       .كودكان بسياري در سراسر دنيا بـود      

تب، سرفه،    بيماري شامل  مي علا .طبيعي اين ويروس است   
ريـزش   آب ،هاي ماكولوپاپولار منتـشر   التهاب ملتحمه، راش  

 )1(. هـستند  بيني و به طور كلي مشكلات تنفسي و عـصبي         
سـال پـيش     40كه واكسن سرخك از حدود       علي رغم اين  

 هـاي هنوز گـزارش   اام ،در دسترس عموم قرار گرفته است     
  متعددي از ابتلا و مرگ و مير ناشي از اين بيماري در 

  

  

  
  

 عوارض اين بيمـاري   . كشورهاي در حال توسعه وجود دارد     
نتريت، ا گـوش ميـاني، گاسـترو      التهاب پنوموني،   :از ندعبارت

هايـت  و در ن   )SSPE(  تحـت حـاد    آنـسفاليت پان  اسكلروز  
 قطبيتا  اي ب  تك رشته  RNAاين ويروس ژنوم     )3و2(.مرگ
اين ويروس حـاوي     كيلو بازي  16 خطي RNA . دارد منفي

اسـت   /N-P-M-F-H-L-5-/3  سيسترون غير همپوشان6
ها  بررسي )4و3(.هستند پلي پپتيد شناخته شده      8كه كدكنندة   

 درصد از توالي ژنومي اين ويروس بـه         11 كه   اندهداد شانن
هـاي ايـن     نواحي غيـر كـد كننـده در فواصـل ژن           صورت


