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  چكيده
هاي مستعد توليد هيدروكربن )، كارآمدترين عامل ارزيابي سازندTOCهاي ژئوشيميايي از جمله نگار مقداركل كربن آلي (نگار

نگار  برآورد. از اين جهت، اين پژوهش به استهستند، اما بدست آوردن اين اطلاعات مستلزم صرف زمان و هزينه زيادي 
تر هستند، هاي حفاري تهيه شده و كم هزينههاي پتروفيزيكي كه امروزه از تمامي چاهگاربا استفاده از ن TOCژئوشيمياييِ 
هاي دهو الگوريتم ژنتيك، بهره گرفته است. براي تخمين دا K-meansبندي براي اين منظور از الگوريتم خوشه پرداخته و 

TOC اي طراحي شد. به طوري كه در مرحله اول الگوريتم ش، كدي عددي با رويكردي دو مرحله به اين روK-means  سه
خطي از تابع غير و نمائي ي دوم الگوريتم ژنتيكضرائب وزنيو در مرحله نمودههاي متفاوت توليد با تعداد خوشه بنديخوشه 

ندي ها به تخمين داده ب. سپس براي هر يك از خوشهكنديزيكي در هر خوشه محاسبه ميهاي پتروفپيشنهادي را براي داده
شود. در نهايت با  بندي انتخاب ميترين خوشه گين مربع خطاي كل در آنها، بهينهپرداخته و با محاسبه مقدار ميان TOCهاي 

وط به هاي مربد. اين مطالعه بر روي دادهگرد محاسبه ميها براي كل دادهTOCشده، نگار  ي انتخاباين مدل بهينهاستفاده از 
 هاي اكتشافي خواهد بود.انجام گرفته است و قابل تعميم به ساير چاهسه چاه

  
  .، الگوريتم ژنتيكK-meansهاي پتروفيزيكي، الگوريتم نگار)،TOC(مقداركل كربن آليهاي كليدي: واژه
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