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 چکیده

 در تشخیص، شوند که فناوری ریز آرایه نقش مهمیها محسوب میها یکی از مهمترین عوامل مرگ ومیر انسانامروزه سرطان

ها باعث ایجاد مشکلاتی در طراحی اندک نمونه های زیاد و تعدادوجود ژن های سرطانی دارد.درمان و طبقه بندی انواع بافت

ها با دقت پیش بینی بالا برای طبقه بندی سرطان از بنابراین کاهش ابعاد و انتخاب تعداد کمی از ژن طبقه بندها شده است.

از روش های  در این مقاله مطالعه تاثیر روش های انتخاب ویژگی با استفادهست. اهای ریز آرایه های مهم تحلیل دادهچالش

آماری، -Tفیلتر در دقت و خطای طبقه بندی نظارت شده سرطان را ارائه می کند. مقایسه بین روش های مختلف فیشر، 

SNR  وReliefF بی شده با استفاده ازمجموعه داده های مختلف سرطان شامل سرطان خون، پروستات و روده بزرگ ارزیا

که  (SVM)و ماشین بردار پشتیبان (KNN) نزدیک ترین همسایه  Kه بندی است. نتایج طبقه بندی با استفاده از طبق

 با بالاترین دقت را نشان می دهد. SVMو طبقه بندی  SNRترکیبی بین روش های 
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 مقدمه 

ی شههااترو  DNAی اـههـشاتر، یـنی ژاـههـشاتر، DNAی یههاآراین واـا عنـبو د ـمتول 1996ل اـسدر ه ـیآرایزوری رفنا

زه جااست که اولی ـیست شناسی ملکزمینه در زخرین پیشرفتها از آه یکی ـیآرایزوری راـت. فنـسه اشداری یستی نامگذز

ین ابر پتانسیل علمی وه هد. علادمین سیوامایش هیبریدآزیک در تنها ن زماهمرت وـهصـباران ژن را زـهن اـر بیـبرت اـنظ

کلینیکی و یی ی دارواـهشهوژـپدر مهمی ی هادبررکا، هات ژنتعاملاو ی تنظیم ـیعنن ژن؛ ین بیادمطالعه بنیاوری در فنا

ای ناسالم بری هاژنایی ـشناسدر د ـنایتوـه مـیآرایز، رناسالمو سالم ی هالسلون ژن در اـه بیـا مقایسـبل، مثاای بردارد. 

ی نبالههاوی دحاط اـن نقـیاز اهریک ده، بو نقطهاران هزدارای یه آرایزر. دشوده ستفااا ـهآناثیر ـیابی تارزمانی یا ی درهادارو

باتیک ر arrayerک ـط یـتوسای هـلاید شیشـساک ـیط روی ین نقاانشانگر هستند. م بهنا، DNAه مختلف شناخته شد

توسعه در بیوتکنولوژی زیست شناسی ملکولی اطلاعات موجود در ژن ها را با ارائه میکرو آرایه ابزار تشخیصی د. شونمیپ چا
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