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 چکیده

های در استانهلو، زردآلو و بادام از درختان آلوده داران شانکر باکتریایی هسته دخیل در ایجادبه منظور بررسی عوامل 

 این زاییبیماری. های آلوده به دست آمداز بافت Staphylococcus مظنون بههایی جدایه شد. برداریان نمونهمرکزی ایر

یابی ها تکثیر و توالیجدایه tufبه منظور شناسایی مولکولی قسمتی از ژن  به اثبات رسید.هلو  هایشاخهروی  بر هاجدایه

بیشترین شباهت را با های نوکلئوتیدی به دست آمده توالی GenBankهای موجود در در مقایسه با توالی. شد

Staphylococcus warneri ندنشان داد . 

 

 tuf ،Staphylococcus warneriنکر باکتریایی، شناسایی مولکولی، شاکلیدی:  هایواژه

 

 مقدمه

هـای زردآلـو شـاخهاز  (1۳۹۵دهقان و رحیمیان )توسط برای اولین بار  Staphylococcus warneriهای جدایه

(Prunus armeniaca ،)( آلـوP. domestica ،) هلـو(P. persica )لاسیو گ (P. avium)  شاخص شانکر مئدارای علاکه 

این عوامل در بروز شانکر باکتریایی  دخالتتر به منظور بررسی دقیق .شدبه عنوان عامل شانکر معرفی جداسازی و  بودند

 ها مورد مطالعه قرار گرفت.جدایهزایی و بیماریگردید صورت  بردارینمونه مرکزی ایران یهااستان دروده آل درختاناز داران هسته

های از بخشاین ژن  .استی پپتیدی و از عوامل مهم در تشکیل زنجیره Ef-Tu سازیطویل ی فاکتورکدکننده tufژن 

های در تفکیک و شناسایی گونهرا رد بهتری ی مرکزی ژنوم در طول تکامل بوده و عملکی هستهحفاظت شده

Staphylococcus  16نسبت بهS rRNA بنابراین بخشی از ژن [1] داشته است .tuf رایتکثیر و ب های مظنونجدایه 

 ها به کار رفت. شناسایی مولکولی و تعیین جایگاه فیلوژنتیکی آن

 

 پیشینه تحقیق
 Pseudomonas جنس سودوموناس از جمله هایبه وسیله باکتریاً عمومدار شانکر باکتریایی درختان میوه هسته

syringae pv. syringae ،P. s. pv. persica ،P. s. pv. morsprunorum، P. amigdali و همچنین Xanthomonas 

arboricola pv. pruni ویژههای سودوموناس به جدایه که شودایجاد می P. s. pv. syringae ن عامل ن به عنوادر ایرا

 .[2]فراوانی دارند  پراکنش و گستردگی شانکر باکتریایی

های بودند جدایه شاخص شانکر مئدارای علاکه  لاسیو گ هلـو، آلـو، هـای زردآلـواز شـاخه 1۳۹۵سال دهقان و رحیمیان 

Staphylococcus warneri  [3] رفی کردندمعباکتریایی شانکر جدید جداسازی و برای اولین بار به عنوان عامل را.  


