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 چکیده 
های ها در آینده ضروری است. یکی از راهارزیابی و حفاظت از مرغان بومی به عنوان منابع ژنتیکی، برای بهبود آن

های مولکولی بخصوص استفاده از ژنوم میتوکندری است. در این تحقیق تنوع شناسایی این نژادها استفاده از تکنیک

از تجزیه و تحلیل توالی ژنوم میتوکندری بررسی شد. برای انجام این تحقیق ژنتیکی مرغان بومی گردن لخت با استفاده 

مرغ گردن لخت پس از تکثیر  21ژنوم میتوکندری در  D-loopناحیه  HVR-Iجفت بازی از بخش  455یک قطعه 

 4نی ها از جانشیهاپلوتیپ شناسایی شد. که این هاپلوتیپ 2یابی شد. در کل توسط پرایمرهای اختصاصی توالی

و  11531/1±3551/1اند. تنوع هاپلوتیپی و تنوع نوکلئوتیدی در مرغان بومی گردن لخت به ترتیب نوکلئوتید ایجاد شده

بدست آمد. برای مشخص شدن رابطه این نژاد با سایر نژادهای گرفته شده از بانک جهانی ژن و  1131/1±112351/1

راک و سونراتی خص شد که مرغ گردن لخت در گروه مرغ پیلموتپس از رسم درخت فیلوژنی برای ناحیه موردنظر مش

 قرار دارد که این نزدیکی ممکن است به دلیل مشابهت ژنتیکی نژاد گردن لخت با این نژادها باشد. 

 

 ژنوم میتوکندری، تعیین توالی، مرغ گردن لخت، فیلوژنیواژگان کلیدی: 

 

 

 مقدمه -6
-ی رو به افزایش داشته و تامین نیازهای خوراکی بخصوص پروتئین حیوانی از چالشاز اوایل قرن بیستم جمعیت جهان روند

آید که (. با افزایش جمعیت جهان این مسئله بوجود می1-3: 1331باشد )محمدی،های اساسی در کشورهای در حال توسعه می

این مشکل در مورد کشورهای در حال  شود و افزایش روز به روز تقاضا برای محصولات دامی باعث فرسایش منابع ژنتیکی می

(. طیور بومی از منابع ژنتیکی با ارزش هر منطقه 1-3: 2113توسعه به دلیل تنوع ژنتکی بالاتر، بیشتر است )سیلوا و همکاران، 

های خانوادهبوده و با توجه به داشتن تطابق با روش پرورش در شرایط باز و نامساعد روستاها، یک منبع تامین پروتئین مفید برای 

-ها امری بسیار ضروری میریزی برای افزایش تولید و سودآوری آنباشند بنابراین حفظ این این نژادها همراه با برنامهروستائی می

 (. 1-15: 1331نام، باشد. )بی

را که باعث تمایز بین  های مختلفها، نژادها و یا سویهها، گونهها، جمعیتهای ژنتیکی موجود میان افراد، لاینتمامی تفاوت

اند و توان به عنوان نشانگر ژنتیکی در نظر گرفت. تاکنون انواع متعددی از نشانگرها شناسایی و بکار گرفته شدهشود را می ها میآن

های اخیر در زمینه ژنتیک مولکولی نشانگرهای جدیدی را معرفی ها پیشنهاد شده است. پیشرفتکاربردهای متنوعی برای آن

-ها مناسب میدهند و به خوبی برای آنالیز تنوع ژنتیکی در داخل و بین جمعیتده که سطوح بالای از چند شکلی را نشان میکر

 (.11-24: 1331باشند )نصیری، 


